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CASAGABINO GUIRI YUNO FIV ET - NULL
Cod. I.LA: 1HO1801 - N2 Registro: ESPM2705554964
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CONAFE 06/2025

ico 1.287

PRODUCCION

Fiabilidad: 79% Hijas: - Rebafos: -

00 0 500 1000 1500
LECHE 859 Kg. |
GRASA 81 Kg. (0.48%) L
PROTEINA 50 Kg. (0,21%) |

-25 0 258 a0 74

CARACTERES FUNCIONALES

LONGEVIDAD 121 (Fiab. 56,00%)
R.C.S. 120 (Fiab. 73,00%)
DIiAS ABIERTOS 114 (Fiab. 66,00%)
VELOCIDAD ORDENO 98 (Fiab. 87,00%)
FACILIDAD PARTO TORO 112 (Fiab. 57,00%)
FACILIDAD PARTO HIJAS 113 (Fiab. 44,00%)
CONDICION CORPORAL -0,25 (Fiab. 69,00%)
INDICE DE SALUD PODAL 102 (Fiab. 45,00%)

INDICES DE MERITO ECONOMICO

IMET LECHE
IMET QUESO
IMET PASTO
IMET ECOLOGICO

125
132
127
127

GENEALOGIA
Padre GUIRI ET
Madre CASAGABINO FREEST. YUNA FIV ET

POPPE FREESTYLE-RED
CASAGABINO JAKE NAIARA FIV ET
VEENHUIZER K L JT JAKE ET
CAMPA JEDI GESPECIAL

Abuelo Materno
Abuela Materna
Bisab. Materno
Bisab. Materna

CONFORMACION Fiabilidad: 79% Hijas: - Rebafios: -
i - ] 1 ]
Indice TIPO (IGT) 1,93 I -
Angulosidad 0,66 - Muy ang.
I.CAPACIDAD (ICAP)-0,80 [ ] Pequefia
Estatura 0,99 _ Alta
Anchura Pecho -0,10 l Estrecho
Profund. corporal -1,59 _ Poco prof.
Anchura grupa 1,07 _ Ancha
Angulo grupa -0,87 - Alto
e E———
PIES (IPP) 1,56 Deseable
Miembros y Aplomos 1,37 I Deseable
Angulo Podal 0,67 - Alto
Vista lateral 0,80 _ Curvas
Vista posterior 1,68 _ Deseable
Movilidad 1,45 ] Buena
Indice UBRE (ICU) 2,16 I o---:--
Insercién anterior 1,59 _ Fuerte
Altura ins. posterior 1,83 _ Alta
Ligamento suspensor 0,73 - Fuerte
Profundidad ubre 2,23 I R cogida
Col. pezones anter. 0,41 B i Debajo
Col. pezones post. 0,65 | ] Debajo
Longitud pezones -0,18 [ ] Cortos
-2 -1 0 1 2
PRUEBAS DE ADN
ENFERMEDADES GENETICAS COLOR DE CAPA
BLAD BLF Factor Rojo RDC
CVM CVF Factor Negro/Rojo BRF
DUMPS DPF Variante Roja VRF
Citrulinemia CNF
Def. Factor Xl XIF HAPLOTIPOS
Brachyspina BYF HH1 HH1F
Mulefoot MFF HH2 HH2F
) ) HH3 HH3F
PROTEINAS LACTEAS HH4 HHAF
k-Caseina AA HH5 HH5F
B-Lactoglobulina AA HD6 HH6F
AA HH7 HH7F
B-Caseina A2A2 HDC HDCF




