
	

CONFORMACIÓN Fiabilidade:	75%						Fillas:	-						Rabaños:	-

ALLENDE
LSCG	9512	ALLURE	ALLENDE	ET	-	NULL
Cod.	I.A:	1HO1742 		-		Nº	Rexistro:	ESPM1505355998
Nº	C.I.B.	ES001113889512		-		Nac:	21/12/2022		-		aAa:	NULL

CONAFE	04/2024

PRODUCIÓN

Fiabilidade:	76%						Fillas:	-						Rabaños:	-

	 	 	
LEITE 848	Kg.	
GRAXA 80	Kg.	(0,48%)	
PROTEINA 41	Kg.	(0,13%)	
	 	 	

CARACTERES	FUNCIONAIS

LONXEVIDADE 124 (Fiab.	48,00%)
R.C.S. 120 (Fiab.	68,00%)
DÍAS	ABERTOS 116 (Fiab.	58,00%)
VELOCIDADE	MUXIDO 126 (Fiab.	84,00%)
FACILIDADE	PARTO	TOURO 118 (Fiab.	48,00%)
FACILIDADE	PARTO	FILLAS - (Fiab.	-)
CONDICIÓN	CORPORAL -0,23 (Fiab.	63,00%)
INDICE	DE	SAUDE	PODAL 111 (Fiab.	29,00%)

INDICES	DE	MÉRITO	ECONÓMICO

IM€T	LEITE 334
IM€T	QUEIXO 458
IM€T	PASTO 191
IM€T	ECOLÓXICO 274

XENEALOXÍA

Pai CMP	ALLURE	DE	CHANEL	ET
Nai LSCG	875	SATURN	FIV	ET
Avó	Materno GLENHAVEN	SATURN	ET
Avoa	Materna LSCG	661	HUMBLENKIND	ET
Bisavó	Materno COOKIECUTTER	HUMBLENKIND	ET
Bisavoa	Materna LSCG	387	JEDI	FIV	ET

	

	 	 	 	 	
Indice	TIPO		(IXT) 2,00	 	 Alto
Angulosidade 0,79	 	 Moi	ang.

I.CAPACIDADE		(ICAP)-0,75	 	 Pequena
Estatura 1,53	 	 Alta
Anchura	Peito -0,80	 	 Estreito
Profund.	corporal -1,41	 	 Pouco

fonda
Anchura	grupa -0,41	 	 Estreita
Angulo	grupa 0,37	 	 Baixo

I.PATAS	E	PES		(IPP) 1,61	 	Desexable
Membros	e	Apromos 1,69	 	 Desexable
Ángulo	Podal 0,82	 	 Alto
Vista	lateral -0,64	 	 Rectas
Vista	posterior 1,36	 	 Desexable
Mobilidade 1,08	 	 Boa

Indice	UBRE		(ICU) 2,38	 	Desexable
Inserción	anterior 2,01	 	 Forte
Altura	ins.	posterior 1,95	 	 Alta
Ligamento	suspensor 0,37	 	 Forte
Profundidade	ubre 2,89	 	 Recollido
Col.	tetos	anter. 0,41	 	 Debaixo
Col.	tetos	post. -0,38	 	 Fóra
Lonxitude	tetos -1,22	 	 Curtos
	 	 	 	 	

PROBAS	DE	ADN

ENFERMIDADES	XENÉTICAS
BLAD BLF 	
CVM CVF 	
DUMPS DPF 	
Citrulinemia CNF 	
Def.	Factor	XI XIF 	
Brachyspina BYF 	
Mulefoot MFF 	

PROTEÍNAS	LÁCTEAS
k-Caseína BE 	
ß-Lactoglobulina AB 	

AA 	
ß-Caseína A1A2 	

COR	DE	CAPA
Factor	Vermello RDF 	
Factor	Negro/Vermello BRF 	
Variante	Vermella VRF 	

HAPLOTIPOS
HH1 HH1F 	
HH2 HH2F 	
HH3 HH3F 	
HH4 HH4F 	
HH5 HH5F 	
HD6 HH6F 	
HH7 HH7F 	
HDC HDCF 	

GICO	1.295


