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REQUEIXO
ARROXOS	RENEGADE	REQUEIXO	ET	-	NULL-
Code	NAAB: 		-		Nº	Enregistrement:	ESPM2705355904
Nº	Boucle	ES051113977501		-		Date	Naissance:	19/05/2022		-		aAa:	NULL

CONAFE	04/2024

PRODUCTION

Fiabilité:	80%						Filles:	-						Troupeau:	-

	 	 	
LAIT 1.174	Kg.	
GRAS 76	Kg.	(0,32%)	
PROTÉINE 59	Kg.	(0,20%)	
	 	 	

DONNÉES	AUXILIAIRES

LONGÉVITÉ 125 (Fiab.	53,00%)
R.C.S. 101 (Fiab.	73,00%)
JOURS	OUVREZ 115 (Fiab.	63,00%)
VITESSE	DE	TRAITE 99 (Fiab.	87,00%)
FACILITÉ	NAISSANCE	TAUREAUX 108 (Fiab.	55,00%)
FACILITÉ	NAISSANCE	FILLES - (Fiab.	-)
CONDITION	DE	CHAIR 0,87 (Fiab.	69,00%)
INDEX	SANTE	DU	PIED 109 (Fiab.	30,00%)

INDEX	ECONOMIQUE

INDEX	LAIT 321
INDEX	FROMAGE 452
INDEX	PÂSTURE 154
INDEX	ECOLOGIQUE 271

PEDIGREE

Père S-S-I	PR	RENEGADE	ET
Mère S-S-I	DOC	HAVE	NOT	8783	ET
Grand-père	maternel WOODCREST	KING	DOC	ET
Grand-mère	maternel FLY-HIGHER	JEDI	HAVENOT	ET
Arrière-Grand-père	maternel S-S-I	MONTROSS	JEDI	ET
Arrière-Grand-mère	maternel COOKIECUTTER	MASY	HASHES	ET

	

	 	 	 	 	
Ind.	de	TYPE		 1,87	 	 Haut

Angularité 0,86	 	 Trés	ang.

Ind.	CAPACITÉ 0,94	 	 Grand

Stature 0,77	 	 Haute
Largeur	poitrine 1,62	 	 Large
Prof.	poitrine 0,60	 	 Profonde
Prof.	bassin -0,19	 	 Étroite
Inclinaison	bassin -0,47	 	 Haut

I.PATTES	ET	PIEDS 1,30	 	 Désirable

Membres	et	aplombs 1,45	 	 Désirable
Angle	du	jarret 0,45	 	 Haute
Vue	latéral 0,62	 	 Courbe
Vue	arrière 1,06	 	 Désirable
Mobilité 1,20	 	 Bonne

Ind.	MAMELLE 2,10	 	 Désirable

Insertion	avant 1,63	 	 Forte
Hauteur	impl.	arrière 1,39	 	 Haute
Ligament	suspension 1,02	 	 Forte
Profondeur	mamelle 1,50	 	 Ramassé
Pos.	trayons	avant -0,02	 	 Déplacé
Pos.	trayons	arrière 0,09	 	 Prés
Longueur	trayons -0,46	 	 Courtes
	 	 	 	 	

ESSAIS	DE	L'ADN

MALADIES	GÉNÉTIQUES
BLAD BLF 	
CVM CVF 	
DUMPS DPF 	
Citrullinémie CNF 	
Déficit	en	Facteur	XI XIF 	
Brachyspina BYF 	
Mulefoot MFF 	

PROTÉINES	LAITIÈRES
Caséine	k BB 	
Lactoglobuline	ß AA 	

AA 	
Caséine	ß A1A2 	

COULEUR	DE	ROBE
Facteur	Rouge RDF 	
Facteur	Noir/Rouge BRF 	
Variante	Rouge VRF 	

HAPLOTYPES
HH1 HH1F 	
HH2 HH2F 	
HH3 HH3F 	
HH4 HH4F 	
HH5 HH5F 	
HD6 HH6F 	
HH7 HH7F 	
HDC HDCF 	

GICO	1.288


