CONAFE 04/2024

ALLENDE

w
-

VITESSE TRAITE

LSCG 9512 ALLURE ALLENDE ET - NULL-
Code NAAB: 244H01742 - N2 Enregistrement: ESPM1505355998
N2 Boucle ES001113889512 - Date Naissance: 21/12/2022 - aAa: NULL

cico 1.295
PRODUCTION CONFORMATION Fiabilité: 75% Filles: - Troupeau: -
Fiabilité: 76% Filles: - Troupeau: - -2 - 0 1 2
Ind. de TYPE 2, I -
5000 0 500 1000 1500 nd. de 0o ! o
LAIT 848 K ; _ Angularité 0,79 _ Trés ang.
9- : : Ind. CAPACITE  -0,75 [ ] Petit
GRAS 80 Kg. 048%) I — Stature 153 N oo
PROTEINE 41 Kg. (0,13%) _ Largeur poitrine -0,80 - Etroit
-25 0 24 a0 74 Prof. poitrine -1,41 ] Peu profonde
Prof. bassin -0,41 [ Etroite
Inclinaison bassin 0,37 - Bas
DONNEES AUXILIAIRES I.PATTES ET PIEDS 1,61 ] Désirable
. . Membres et aplombs 1,69 _ Désirable
LONGEVITE 124 (Fiab. 48,00%) Angle du jarret 0,82 | ] Haute
R.C.S. 120 (Fiab. 68,00%) Vue latéral -0,64 [ Droite
JOURS OUVREZ 116 (Fiab. 58,00%) Vue arriere 1,36 _ Désirable
VITESSE DE TRAITE 126  (Fiab. 84,00%) | | Mobit¢ 108 A— Bonne
FACILITE NAISSANCE TAUREAUX 118  (Fieb. 48,00%) l'"drt ""AMEt""E 2230‘: : : pesirable
B i , I ot
FACILITE NAISSANCE FILLES - (Fiab. -) eronavent e
. 5 Hauteur impl. arriére 1,95 _ Haute
CONDITION DE CHAIR -0,23  (Fiab. 63,00%) Ligament suspension 0,37 - Forte
INDEX SANTE DU PIED 111 (Fiab. 29,00%) Profondeur mamelle 2,89 _ Ramassé
Pos. trayons avant 0,41 - Prés
Pos. trayons arriere -0,38 [ ] Déplacé
INDEX ECONOMIQUE Longueur trayons -1,22 | ] Courtes
-2 -1 0 1 2
INDEX LAIT 334
INDEX FROMAGE 458
INDEX PASTURE 191 ESSAIS DE L'ADN
INDEX ECOLOGIQUE 274 MALADIES GENETIQUES COULEUR DE ROBE
BLAD BLF Facteur Rouge RDF
CVM CVF Facteur Noir/Rouge BRF
PEDIGREE DUMPS DPF Variante Rouge VRF
Citrullinémie CNF
Pere CMP ALLURE DE CHANEL ET Déficit en Facteur Xl XIF HAPLOTYPES
Mére LSCG 875 SATURN FIV ET Brachyspina BYF HH1 HH1F
. Mulefoot MFF HH2 HH2F
Grand-pére maternel GLENHAVEN SATURN ET HH3 HH3F
Grand-mére maternel LSCG 661 HUMBLENKIND ET PROTEINES LAITIERES HH2 HHAF
Arriere-Grand-pere maternel COOKIECUTTER HUMBLENKIND ET Caséine k BE HH5 HH5F
Arriére-Grand-mére maternel LSCG 387 JEDIFIV ET Lactoglobuline B AB HD6 HH6F
AA HH7 HH7F
Caséine 8 A1A2 HDC HDCF




